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Фермерские популяции соболя

1. Основной генофонд соболя клеточного разведения 
был сформирован в период с 1928 по 1936 г.  
скрещиванием животных, изъятых из девяти 
природных популяций.

2.  Для создания стада за первые восемь лет работы 
было привлечено около 1000 соболей, часть из 
которых преодолела адаптационный барьер и дала 
потомство. Через 10 лет, с 1939 г., началось 
образование дочерних соболеводческих ферм

3. После того как животные начали размножаться,  для 
улучшения окраски волосяного покрова в 1935 -1936 
г.г. завезли соболей из Баргузинского заповедника.

4. Итогом завозов 1928 − 1936 гг. стало формирование 
на соболеводческой ферме зверосовхоза 
«Пушкинский» стада из 549 самок и 480 самцов





Вес тела самцов соболя географических популяций 
(1996-2012 г.г.)





Соболь Восточных Саян

Пушнина соболя породы 
«Салтыковская-1»

Туруханский соболь



Филограмма соболей из природных 
и клеточных популяций на основе 
изменчивости фрагмента 
митохондриальной D-петли длиной 
426 н.п. Буква «S» в начале имени 
семейства означает 
принадлежность животных к з/х 
«Салтыковский», а буква «U» – к з/х 
«Пушкинский». Цифры, следующие 
за буквой, определяют имя 
гаплотипа, а цифра после дефиса –
число животных с данным 
гаплотипом. Рамкой выделены 
гаплотипы соболей из природных 
популяций.

Neighbour-Joining



Распределение митохондриальных гаплотипов по встречаемости.

По оси абсцисс отложены численности гаплотипов (количество 
животных на гаплотип),
по оси ординат – число гаплотипов с данной численностью. 

Редковстречаемые

гаплотипы

Частовстречаемые

гаплотипы



ГЕНЕТИЧЕСКИЕ ПОТЕРИ
сравнение уровней изменчивости по 

микросателлитным локусам

• В природных популяциях (исследована всего 261 
особь) выявлено 143 аллеля

• фермерских (250 особей)        75 аллелей. 
• Таким образом, сохранилась только половина 

(52%) исходного аллельного разнообразия 
природных популяций после 30 поколений 
разведения (1930-2016 г.г.) в условиях жесткого 
направленного отбора по количественным 
признакам.
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